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基因合成难度界定 

一、我们收到订单之后，会利用在线的一个分析软件分析基因的结构，预测合成周期。如下

图所示，我从 NCBI 数据库下载了一个基因的序列，举一个例子说明。 

二、得到的分析结果如下，分别解释如下 

1、先看看序列的基本属性，长度和 GC 含量的判定 

GC 含量在 40～60%之间,都是正常情

况，难度一般 

长度从几十个 bp 到 4000bp 以内，都属

于正常难度 
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2、根据基因序列，可以推算出蛋白质序列，如果发现密码子数目不多，蛋白翻译错误，将会有信息提示。 

3、从整体的序列来看，分析 GC 含量在整个序列中的分布情况 

4、分析具体的 A、T、G、C 各个碱基的含量，理想的状态是各占 25%，局部浮动到 10～40%都是可以接

受的。 

5、根据基因序列，预测蛋白结构， 

6、根据基因序列，直接分析基因结构 

GC 含量是锯齿状波动的，这是很正常

的分布状态，即使小部分区域高达 80%

或低于 30%，只要分布范围较窄，都属

于正常难度 

回文结构、发卡结构等，对合成和

测序都会带来难度，此图的预测结

构中，二级结构较少，难度正常。 
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回文序列，数量越少越好，越多意味

结构越复杂 

重复序列，标记显示的是的重复序列

和在整个基因中出现的位置和次数，

少量的重复是可以接受的，如果重复

太多，需要考虑优化一下序列。 
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